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STRESZCZENIE
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(PegIFN -

z pacjentami z genotypem nie-CC (5).

-

-

  ) i w tym czasie nie otrzymywali 

leczenia przeciwwirusowego przeciwko HCV oraz HIV. 
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producenta. Mieszano 50 

0 l Proteina-

l 

Washing Buffer 3 (Biomereueix, Francja). Wszystkie 

etapy proteolizy krwi przeprowadzano automatycznie 

l mieszaniny 

M dNTPs, 

0,5 M startery kodon i antykodon, 1 U TaqRed polime-

-

TATCGCATACGGCTAGG-3’, antykodon-5’-AGGCT-

CAGGGTCAATCACAG-3’. Warunki reakcji PCR dla 

przez 5 minut w 950 -

klom w 950

600 -
0C. Produkty PCR przenoszono na 

v3.1 Sequencing Standard Kit” i 3500 Genetic Analyzer 

(Applied Biosystems, Foster City, USA).

-

-

gramu Statystyka 10,0 dla systemu Windows (StatSoft 

Inc, Tulsa, USA).

WYNIKI

-

-

-

-

-

DYSKUSJA

Sajadi

-

-

-

populacji. Lunge -

Clausen’a wsp. (10) opisano po raz 

PODSUMOWANIE

-
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niu z pacjentami z genotypami CT i TT oraz sprzyja 

-

HIV/HCV.
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